pondeéli 13.4.- posledni opakovaci lekce

Mozne terminy zkousky:
(jesté v semestru, pak, kdykoliv* po 19.6.

1) PATEK 17.4.11:30 = 5 DNU PO OPAKOVAN/
2) CTVRTEK 23.4. 7:30
3) PONDELI 4.5.9:30

Nutné mit VSECHNY domaci tkoly
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Téma 10/10

Opakovani

Cile:

Student bude dobfre pripraven na zkousku ©




A) Pracujte se sekvenci ziskanou po sekvenaci pfiloZzenou v Moodle.

1. Sekvenci oteviete.
Zjistéte, zda je tato sekvence kontaminovana vektorem.

Sekvenci od pfipadné kontaminace oistéte a prepiste do FASTA formatu.

/kouskova pisemka:

2 ulohy, kazda 5 bodu

Jak dlouhy je nejdelsi éteciramec v ocisténe sekvenci?

m kWM

Co by vznikly prepsany protein mohl kédovat?

B) MNajdéte lidskou proteinovou sekvenci s nazvem TRY1

1. Jaky je pfistupovy kod a funkce tohoto proteinu?

Hodnoceni: max celkem 10 bodU

2. Kde je tento protein v bufce lokalizovan a v jakych tkanich je pfislusny gen
9-10b2 1 nejvice exprimovan?
7_8b: 2 Pro kvantitativni stanoveni prislusneho genu byly navrieny tyto primery:
F: CCCCAATACGRACAGGARGACT

5'6 b: 3 R: TTACTGCACGTGAGGAGRS

-zhodnoftte, zda jsou z hlediska “kvantitativniho PCR” v poradku:

Zkontrolujte:
3. delku vznikajiciho produktu a pozice (porovnanim s prislusnou sekvenci)

4, (ne)pfitomnost sekundarnich struktur

5. Specifitu zadanych primert
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A) Pracujte se sekvenci ziskanou po sekvenaci prilozenou v Moodle.

Sekvenci otevrete.
Zjistéte, zda je tato sekvence kontaminovana vektorem.
Sekvenci od pripadné kontaminace ocistéte a prepiste do FASTA formatu.
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-zhodnoftte, zda jsou z hlediska “kvantitativniho PCR” v poradku:

Zkontrolujte:
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B) Najdéte lidskou proteinovou sekvenci s nazvem TRY1

Jaky je pfistupovy kod a funkce tohoto proteinu?

Kde je tento protein v bunce lokalizovan a v jakych tkanich je prislusny gen nejvice exprimovan?

Pro kvantitativni stanoveni prislusného genu byly navrzeny tyto primery:

F: CCCCAATACGACAGGAAGACT

R: TTACTGCACGTGAGGAGAG

-zhodnotte, zda jsou z hlediska “kvantitativniho PCR” v poradku:

Zkontrolujte:

délku vznikajiciho produktu a pozice (porovnanim s prislusnou sekvenci)
(ne)pritomnost sekundarnich struktur

Specifitu zadanych primeru
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