
Základy praktické 

Bioinformatiky

PETRA MATOUŠKOVÁ

2022/2023
10/10



Základy praktické bioinformatiky

Téma 10/10

Opakování

Cíle:

Student bude dobře připraven na zkoušku ☺



Zkouškové otázky 2021



Zkoušková písemka:
2 úlohy, každá 5 bodů

Hodnocení: max celkem 10 bodů

9-10b: 1

7-8b: 2

5-6b: 3



Stáhněte si sekvenci NM_002085.5
1) Co tato sekvence kóduje?

2) Nalezněte isoformy příslušného enzymu a porovnejte je.

3) Navrhněte primery, tak aby bylo kódující sekvenci tohoto genu možné 
vložit do plazmidu mezi restrikční endonukleázy BamHI a EcoR.I

4) Ověřte, zda jsou tyto RE vhodné pro klonování tohoto genu.

5) Přeložte tuto sekvenci do proteinu a identifikujte 100.  aminokyselinu, 
zapište mutaci této AMK na alanin.
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Stáhněte si sekvenci NM_002085.5



Stáhněte si sekvenci NM_002085.5
2) nefunguje-li UNIPROT alternativa: NCBI (úvodní karta)

Multalin:
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Stáhněte si sekvenci NM_002085.5
Kódující sekvence:



Stáhněte si sekvenci NM_002085.5
F: TTT GGA TCC ATG AGC CTC GGC C

R: TTT GAA TTC CTA GAA ATA GTG GGG CAG
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Stáhněte si sekvenci NM_002085.5
Jeden ne, Jeden ano
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Stáhněte si sekvenci NM_002085.5
Translate:

Sekvence z databáze: 

MSLGRLCRLLKPALLCGALAAPGLAGTMCASRDDWRCARSMHEF

SAKDIDGHMVNLDKYRGFVCIVTNVASQUGKTEVNYTQLVDLHARYAECGLRILAFPC

NQFGKQEPGSNEEIKEFAAGYNVKFDMFSKICVNGDDAHPLWKWMKIQPKGKGILGNA

IKWNFTKFLIDKNGCVVKRYGPMEEPLVIEKDLPHYF

Porovnání:

F

P

Mutace: F100A
(Nebo P100A-správně)



Zkoušková písemka:
2 úlohy, každá 5 bodů

Hodnocení: max celkem 10 bodů

9-10b: 1

7-8b: 2

5-6b: 3



Pracujte s následující sekvencí peptidu:

1) Identifikujte příslušný protein, zapište přístupový kód referenční 

sekvence.

2) Jaká je molekulová hmotnost tohoto peptidu?

3) Obsahuje celý identifikovaný protein signální peptid nebo 

transmembránové úseky? 

4) Kde je tento protein v buňce lokalizován?

5) Ve kterých tkáních je nejvíce exprimován příslušný gen?

EKHSGGFIFPPSYVPVVMSELTDQMTFMERVKNMIYVLYFDFWFEIFDMKKWDQFYSEVL

GRPTTLSETMGKADVWLIRNSWNFQFPYPLLPNVDFVGGLHCKPAKPLPKEMEDFVQSSG

ENGVVVFSLGSMVSNMTEERANVIASALAQIPQKVLWRFDGNKPDTLGLNTRLYKWIPQN

DLLGHPKTRAFITHGGANGIYEAI
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Pracujte s následující sekvencí peptidu:
BLASTp

?
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SMS: Protein molecular Weight
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Pracujte s následující sekvencí peptidu:
Signální peptid obsahuje.

TM úsek obsahuje
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Pracujte s následující sekvencí peptidu:
V ledvinách a játrech


