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Stáhněte z databáze sekvenci NM_008255.2

• Co a z jakého organismu tato sekvence kóduje?

• Jak dlouhý protein je touto sekvencí kódován?

• Bude CDS štěpena enzymy XhoI, NdeI, EcoRI ?

• Manuálně navrhněte primery pro amplifikaci sekvence 3. exonu genu

• Ověřte přítomnost obou vašich navržených primerů v celé 
„CDS“ sekvenci pomocí programu „Multalin“



1) Sekvence z databáze

Myší HMGCR



2)Délka proteinu

• Zobrazení CDS:



3) štěpení



4) Manuální primery

• 3.exon-sekvence



4) Manuální primery

• F_primer: GACGTGCTGAGCAGCGAC



4) Manuální primery

• R_primer: CCAGAATGTACTTGGACCCAA



5) porovnání



Najděte proteinovou sekvenci s názvem
“SUPERMAN” z Arabidopsis thaliana

• Jaký je přístupový kód a funkce tohoto proteinu?

• Kolikrát by tato sekvence byla štepena pepsinem (pH1.3)?

• Má sekvence nějaké pravděpodobné transmembránové helixy?

• Navrhněte primery pro detekci tohoto genu (tak aby 

amplifikační produkt nebyl delší než 500bp).

• Existuje nějaký lidský homolog SUPERMANa(u)?



1)Superman Arabidopsis thaliana

Nebo:



2)Štěpení pepsinem

• 35x



3)TM helixy?

• ne



4)Primery pro detekci genu (mám protein)

• Nutná (pouze) specificita! – použít „pick primers“



4)Primery pro detekci genu

• Např:



5)Lidský homolog?

• BLASTp

Nalezeny dvě podobné sekvence


