
Proteinová bioinformatika I-III

Shrnutí a procvičení



shrnutí I - Rešeršní projekt: NQO1
• Vyhledejte dostupné informace o NQO1, získejte co nejvíce literárních, 

sekvenčních, případně i strukturních a dalších údajů o tomto 
genu/proteinu.

• Nalezněte podobné sekvence a porovnejte je na proteinové úrovni.

• NAD(P)H:chinonoxidoreduktasa / reference

• Protein: NP_000894, P15559 / 274 AMK; 30,8 kDa; trypsin štěpí 33x (59AMK nejdelší peptid)…

• Flavodoxinová doména ,  N-terminální signální peptid

• Rozpustný protein 

• Podobné proteiny vyhledány, FASTA soubory uloženy 

• Sekvence porovnány (evoluční strom)

• 3D struktura



Př1: DHRS7

• Vyhledejte v databázi NCBI sekvence těchto dvou lidských enzymů 

DHRS7B (AAH09679.1) a DHRS7C (AAI47025.1) a proveďte 
párové porovnání. 

• Jaká je identita těchto dvou proteinů?
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Př2: isoformy NQO1

• Stáhněte si z Uniprot databáze tři sekvence isoforem lidské NQO1 a 
porovnejte je. Odpovídá vaše porovnání popisu jednotlivých 
isoforem?
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• Nápověda: Uniprot ID: P15559, vlevo oddíl sekvence (3), stáhněte fasta
formáty a porovnejte pomocí např. multalin, cobalt..popis je u každé isoformy
zvlášť (př. i2:140-173: Missing.) 
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Př3: sulfotransferasa

• Pomocí proteomických nástrojů předpovězte fyzikálně-chemické 

vlastnosti sulfotransferasy (sulfotransferase) z krevničky střevní 

(Schistosoma mansoni)

• Předpovězte isoelektrický bod tohoto proteinu. 

• Spočítejte molekulovou hmotnost. 

• Kolik cysteinových zbytků tento protein obsahuje? 
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• Nápověda: Uniprot-G4VLE5



Př4:identifikace neznámé sekvence (moodle)

• Pomocí predikce domén určete o jakou sekvenci by se mohlo jednat.

• Ověřte tuto skutečnost pomocí programu BLAST.

• Z jakého organismu tato sekvence pochází?

• Obsahuje nějaké transmembránové úseky?
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Doména: 2x glykosyltransferasa

[organismus]

3x TM


